
Neobiotech_IOS_IS-CA_400 Biblioteka do wykonywania
łączników indywidualnych dla analogu

SGISLA400=NARROW

1 Etap 

Wybór odpowiedniej 
biblioteki z analogiem



2 Etap

Wybór 
scanbody

3 Etap
Wybór łącznika

HEX
NON HEX
SCRP



Neobiotech_IOS_IS-CA_500 Biblioteka 
do wykonywania łączników 
indywidualnych dla analogu 

SGISLA500=R/W

1 Etap 
Wybór odpowiedniej 
biblioteki z analogiem



2 Etap

Wybór scanbody

3 Etap
Wybór łącznika

HEX
NON HEX
SCRP



Neobiotech_IOS_IS-Ti base_400 lub _500
Biblioteka do wykonywania prac na 

bazach/stopkach tytanowych dla analogu 
SGISLA400 lub SGISLA500

1 Etap 

Wybór odpowiedniej biblioteki z analogiem



2 Etap
Wybór scanbody



3 Etap
Wybór bazy tytanowej



Neobiotech_IOS_IS_Ti-Cyl
Biblioteka do wykonywania prac na 
bazach/stopkach tytanowych, które 

można obcinać z 9mm do 4mm

1 Etap 
Wybór odpowiedniej 

biblioteki z analogiem 
400 lub 500 oraz podział 

na HEX, nonHEX



2 Etap
Wybór scanbody



3 Etap
Wybór bazy tytanowej

4 Etap

Wybór wysokości filaru w 
bazie. Ostatnie cyfry w 

nazwie odpowiadają 
wysokości bazy do 

projektowania, później jej 
skrócenia



Neobiotech_IOS_IS-Stock_A_400 
lub _500

Biblioteka do wykonywania prac na 
łącznikach standardowych prostych 

typu A

1 Etap 
Wybór 

odpowiedniej 
biblioteki z 

analogiem 400 lub 
500 oraz podział na 

HEX, nonHEX, 
SCRP



2 Etap

Wybór 
scanbody



3 Etap

Wybór łącznika 
standardowego

1 wartość średnica 
kołnierza

2 wartość wysokość 
kołnierza

3 wartość 
wysokość filaru 





Neobiotech_IOS_IS_MUA

Biblioteka do wykonywania prac 
opartych bezpośrednio na Multi 

Unit Abutment na scanbody 
przykręconych w jamie ustnej 

pacjenta.

1 Etap 
Kwestia dopytania w 

dziale sprzedaży 
PROFIDENT przed 
planowaniem pracy 
o stan asortymentu 

w magazynie.

2 Etap 

SCANBODY

3 Etap 

Biblioteka Non-Cylinder 
= praca oparta 
bezpośrednio na 
łącznikach MUA


